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REQUISITOS Y RECOMENDACIONES
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Ninguno

Recomendaciones 

   Ninguna especificada.
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OBJETIVOS

  

Conocer la estructura filogenética de los grandes taxa. Conocer qué datos genéticos se utilizan para generar
filogenias. Trabajar las metodologías utilizadas para inferir filogenias y sus limitaciones. Conocer los modelos de
evolución molecular. Manejar programas generalistas de reconstrucción filogenética. Estudiar el origen de la
variabilidad de los datos científicos. Analizar las causas de esta variabilidad. Estudiar los diferentes métodos de
estima de los parámetros que determinan esta variabilidad. Estudiar la utilidad de estos parámetros en la toma de
decisiones sobre el modelo que explica los resultados científicos. Estudio de los métodos de análisis más usuales
en las ciencias experimentales. Y realizar la resolución en ordenador mediante paquetes estadísticos.

COMPETENCIAS

CB1 Conocimiento en detalle de los procesos celulares y biomoleculares que permiten mejorar u obtener bienes y servicios
biotecnológicos.

CB12 Que los y las estudiantes sepan comunicarse con sus colegas, con la comunidad académica en su conjunto y con la
sociedad en general acerca de sus áreas de conocimiento.

CB2 Capacidad para concebir, diseñar y poner en práctica experimentos simples relacionados con la Biotecnología Molecular,
Celular y Genética.

CB5 Capacidad para la aplicación de los conocimientos adquiridos y de resolver problemas en entornos nuevos o pocos
conocidos dentro de contextos más amplios y multidisciplinares, siendo capaces de integrar estos conocimientos.

CE12 Ser capaz de aplicar los conocimientos adquiridos a la resolución de situaciones de decisión reales en el ámbito de la
materia correspondiente.

CE4 Capacidad de comprender y saber aplicar el funcionamiento y organización de sistemas propios de la materia
correspondiente.

CE5 Capacidad para comprender y poder aplicar conocimientos avanzados de sistemas propios de la materia correspondiente.
CU3 Que los estudiantes posean las habilidades de aprendizaje que les permitan continuar estudiando de un modo que habrá de

ser en gran medida autodirigido o autonómico.
CU6 Conocer y perfeccionar el nivel en el ámbito de las TICs.

CONTENIDOS

1. Contenidos teóricos

Tema 1: Base molecular de la evolución. Arqueología del genoma. Mecanismos  de la evolución. Estructura y
función de los genes.

Tema 2: Análisis de la variabilidad genética.

Tema 3: Uso de los Marcadores moleculares.

Tema 4: Árboles filogenéticos. Terminología. Reconstrucción de la historia de un carácter.

Tema 5: Medida del cambio evolutivo. Alineamiento de secuencias y homología. Distancias genéticas.

Tema 6: Reconstrucción de filogenias: métodos de distancias, de parsimonia, máxima verosimilitud y bayesiano.
Error de muestreo.

Tema 7: Modelos de evolución molecular. Composición de bases y uso de codones. Reloj Molecular. Selección
natural a nivel molecular.
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Tema 8: Secuenciación de ácidos nucleicos y péptidos en el estudio de plantas y animales prehistóricos.

Tema 9: Transgénicos y marcadores moleculares, puedo explicar también.

Tema 10: Aplicación de la sintenia a los proyectos de secuenciación de genomas.

Tema 11: Uso y discusión de los programas de filogenias.

METODOLOGÍA

 Actividades presenciales

Actividad Total
 Actividades de evaluación 1
 Análisis de documentos 5
 Debates 5
 Lección magistral 21
 Mapas conceptuales 1
 Seminario 2
 Tutorías 5
 Total horas: 40

  _
Actividades no presenciales

Actividad Total
 Análisis 10
 Búsqueda de información 10
 Consultas bibliográficas 10
 Ejercicios 10
 Estudio 10
 Problemas 10
 Total horas: 60

MATERIAL DE TRABAJO PARA EL ALUMNADO

Casos y supuestos prácticos - Depositados en el aula virtual
Cuaderno de Prácticas - Depositados en el aula virtual
Dossier de documentación - Depositados en el aula virtual 
Ejercicios y problemas - Depositados en el aula virtual
Manual de la asignatura - Depositados en el aula virtual
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EVALUACIÓN

Instrumentos Porcentaje

Casos y supuestos prácticos
15%

Escalas de actitudes 10%

Listas de control 25%

Pruebas de ejecución de
tareas reales y/o simuladas 20%

Pruebas de respuesta corta 10%

Resolución de problemas 20%

Periodo de validez de las calificaciones parciales: El curso vigente.
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