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DATOS DE LA ASIGNATURA

Denominacion: FILOGENIAS Y ANALISIS DE DATOS GENETICOS
Cédigo: 15706
Plan de estudios: MASTER UNIVERSITARIO EN BIOTECNOLOGIA MOLECULAR, CELULAR Y

GENETICA Curso: 1
Créditos ECTS: 4 Horas de trabajo presencial: 40
Porcentaje de presencialidad: 40% Horas de trabajo no presencial: 60

Plataforma virtual: http://www3.uco.es/moodle/course/view.php?id=11271

DATOS DEL PROFESORADO

Profesorado responsable de la asignatura

Nombre: ALONSO MORAGA, MARIA ANGELES

Centro: FACULTAD DE CIENCIAS

Departamento: GENETICA

Area: GENETICA

Ubicacién del despacho: EDIFICIO GREGOR MENDEL, 12 PANTA

e-Mail: gelalmoa@uco.es Teléfono: 957 21 86 74

Otro profesorado que imparte la asignatura

Nombre: DORADO PEREZ, GABRIEL

Departamento: BIOQUIMICA Y BIOLOGIA MOLECULAR

Area: BIOQUIMICA Y BIOLOGIA MOLECULAR

Ubicacion del despacho: Edificio Severo Ochoa. Campus Rabanales
e-Mail: bbldopeg@uco.es Teléfono: 957 2180 00

Nombre: HERNANDEZ MOLINA, PILAR

Centro: IAS, CSIC

Departamento:

Area: GENETICA

Ubicacion del despacho: Planta Baja

e-Mail: gelhemop@uco.es Teléfono: 957 499200

DATOS ESPECIFICOS DE LA ASIGNATURA

REQUISITOS Y RECOMENDACIONES

Requisitos previos establecidos en el plan de estudios

Ninguno

Recomendaciones

Ninguna especificada.
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OBJETIVOS

Conocer la estructura filogenética de los grandes taxa. Conocer qué datos genéticos se utilizan para generar
filogenias. Trabajar las metodologias utilizadas para inferir filogenias y sus limitaciones. Conocer los modelos de
evolucién molecular. Manejar programas generalistas de reconstruccién filogenética. Estudiar el origen de la
variabilidad de los datos cientificos. Analizar las causas de esta variabilidad. Estudiar los diferentes métodos de
estima de los parametros que determinan esta variabilidad. Estudiar la utilidad de estos parametros en la toma de
decisiones sobre el modelo que explica los resultados cientificos. Estudio de los métodos de andlisis mas usuales
en las ciencias experimentales. Y realizar la resolucién en ordenador mediante paquetes estadisticos.

COMPETENCIAS

CB1

CB12

CB2

CB5

CE12

CE4

CE5
Cus

Cu6

Conocimiento en detalle de los procesos celulares y biomoleculares que permiten mejorar u obtener bienes y servicios
biotecnoldgicos.

Que los y las estudiantes sepan comunicarse con sus colegas, con la comunidad académica en su conjunto y con la
sociedad en general acerca de sus areas de conocimiento.

Capacidad para concebir, disefiar y poner en practica experimentos simples relacionados con la Biotecnologia Molecular,
Celular y Genética.

Capacidad para la aplicacion de los conocimientos adquiridos y de resolver problemas en entornos nuevos o pocos
conocidos dentro de contextos mas amplios y multidisciplinares, siendo capaces de integrar estos conocimientos.

Ser capaz de aplicar los conocimientos adquiridos a la resolucién de situaciones de decision reales en el ambito de la
materia correspondiente.

Capacidad de comprender y saber aplicar el funcionamiento y organizacion de sistemas propios de la materia
correspondiente.

Capacidad para comprender y poder aplicar conocimientos avanzados de sistemas propios de la materia correspondiente.

Que los estudiantes posean las habilidades de aprendizaje que les permitan continuar estudiando de un modo que habra de
ser en gran medida autodirigido o autonémico.

Conocer y perfeccionar el nivel en el &mbito de las TICs.

CONTENIDOS

1. Contenidos teéricos

Tema 1: Base molecular de la evolucién. Arqueologia del genoma. Mecanismos de la evolucion. Estructura y
funcion de los genes.

Tema 2: Andlisis de la variabilidad genética.

Tema 3: Uso de los Marcadores moleculares.

Tema 4: Arboles filogenéticos. Terminologia. Reconstruccion de la historia de un caracter.

Tema 5: Medida del cambio evolutivo. Alineamiento de secuencias y homologia. Distancias genéticas.

Tema 6: Reconstruccién de filogenias: métodos de distancias, de parsimonia, maxima verosimilitud y bayesiano.
Error de muestreo.

Tema 7: Modelos de evolucién molecular. Composicion de bases y uso de codones. Reloj Molecular. Seleccion
natural a nivel molecular.
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Tema 8: Secuenciacion de acidos nucleicos y péptidos en el estudio de plantas y animales prehistoricos.
Tema 9: Transgénicos y marcadores moleculares, puedo explicar también.

Tema 10: Aplicacion de la sintenia a los proyectos de secuenciacion de genomas.

Tema 11: Uso y discusion de los programas de filogenias.

METODOLOGIA
Actividades presenciales
Actividad Total
Actividades de evaluacion 1
Analisis de documentos 5
Debates 5
Leccion magistral 21
Mapas conceptuales 1
Seminario 2
Tutorias 5
Total horas: 40
Actividades no presenciales
Actividad Total
Andlisis 10
Busqueda de informacion 10
Consultas bibliograficas 10
Ejercicios 10
Estudio 10
Problemas 10
Total horas: 60

MATERIAL DE TRABAJO PARA EL ALUMNADO

Casos y supuestos practicos - Depositados en el aula virtual
Cuaderno de Précticas - Depositados en el aula virtual
Dossier de documentacion - Depositados en el aula virtual
Ejercicios y problemas - Depositados en el aula virtual
Manual de la asignatura - Depositados en el aula virtual
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EVALUACION

Instrumentos Porcentaje
Casos y supuestos practicos 15%
Escalas de actitudes 10%
Listas de control 25%
o e 20%
Pruebas de respuesta corta 10%
Resolucion de problemas 20%

Periodo de validez de las calificaciones parciales: El curso vigente.
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